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Summary  

This report presents results for a wolverine (Gulo gulo) DNA mark‐recapture study in the Kivalliq region, 
Nunavut  conducted  to  establish  baseline  population  abundance  and  density  estimates  for  long  term 
regional monitoring. Wolverine  is an  important cultural and economic resource traditionally harvested 
by  Inuit.  We  used  genetic  analysis  to  identify  individual  wolverines  from  hair  samples  collected 
noninvasively by a science‐driven study design and logistics facilitated by local hunters. From late March 
through  early May  2013  and  2014  we  sampled  a  grid  of  209  posts  baited  with  caribou  (Rangifer 
tarandus groenlandicus) meat and scent lures spaced in 4x4 km (16 km2) cells for three 10‐day sessions 
in a 3,344 km2 area north of Aberdeen Lake. In total we detected 21 (9F:12M) individual wolverines over 
two years of  sampling,  including eight  individuals  identified  in 2013 and  recaptured  in 2014. Spatially 
explicit  capture‐recapture  (SECR)  methods  were  used  to  estimate  density  and  average  number  of 
wolverines  on  the  grid  at  any  given  time.  Average  or  resident  wolverine  density  was  2.36 
wolverines/1,000 km2 (SE = 0.34) in 2013 and 1.66 wolverines/1,000 km2 (SE = 0.29) in 2014. Estimates 
of superpopulation size (number of wolverines within the effective sampling area) were 21 (CI=18‐26) in 
2013 and 14 (CI=11‐19) in 2014. Superpopulation estimates were close or slightly above the number of 
unique wolverines detected on the sampling grid for each year, which suggests sampling was effective in 
detecting all the wolverines on the grid as well as the immediate surrounding area.  

Simulations of sampling designs (post spacing and grid size) suggest that  increasing post spacing while 
reducing the number of posts sampled can increase wolverine sample size and precision of the estimate. 
Wolverines  in  the  area  exist  at  low  densities  and  are  being  exposed  to  increasing  levels  of  human 
activity, with existing or proposed mining and  subsistence harvest. Our  results  contribute  to baseline 
data for wolverine ecology in the eastern mainland Arctic tundra and can be used to generate regional 
population estimates for future monitoring. The estimates can be used to evaluate current harvest, can 
provide a quantitative basis to establish future sustainable harvest limits and will support inputs to the 
Nunavut Impact Review Board (NIRB) review process. This collaborative research project with the Baker 
Lake Hunters and Trappers Organization (HTO) has provided valued training, employment and technical 
skills transfer to HTO members. Our results suggest that by  involving  local hunters, DNA based surveys 
offer a practical and cost‐effective method  to monitor wolverine populations  in  tundra situations. For 
better  understanding  of wolverine  population  in  the  area, we  recommend  long  term monitoring  by 
involving  local HTOs and  industry. This study demonstrates  the efficiency of  joint  research projects  to 
inform management.   
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spatially explicit capture‐recapture. 

 



ᖃᔅᓯᐅᓇᓱᒋᔭᐅᓂᖏᑦ ᖃᕝᕕᒑᕐᔪᐃᑦ ᐅᓄᖅᑎᒋᓂᖏᑦ ᐃᒪᐃᑦᑐᒥᑦ, ᓇᓗᓇᐃᒃᑯᑦᑎᖅᓯᐊᓪᓚᓚᐅᕐᓗᓂ-

ᐱᓯᒃᑲᓐᓂᖅᐸᒡᓗᓂ DNA−ᖏᑎᒍᑦ ᖃᐅᔨᓴᖅᓯᓂᕐᒥᒃ, ᖃᒪᓂᕐᒥ, ᑭᕙᓪᓕᕐᒥᐅᓂ, ᓄᓇᕘᒥ, 2013-14 
 

ᐅᓂᒃᑲᐅᓯᐅᓂᖓ 

ᑖᓐᓇ ᐅᓂᒃᑲᐅᓯᖅ ᓴᖅᑭᑎᑦᑎᕗᖅ ᖃᐅᔨᒪᔭᐅᓕᖅᑐᓂᒃ ᖃᕝᕕᒑᕐᔪᖕᓄᑦ (Gulo gulo) DNA−ᖏᓐᓄᑦ ᓇᓗᓇᐃᒃᑯᑦᑎᖅᓯᐊᓪᓚᓚᐅᕐᓗᓂ-ᐱᓯᒃᑲᓐᓂᖅᐸᒡᓗᓂ 
ᖃᐅᔨᓴᕐᓂᕆᔭᐅᔪᒥᒃ ᑭᕙᓪᓕᕐᒥᐅᓂ, ᓄᓇᕘᒥ ᐱᓕᕆᐊᖑᓚᐅᖅᑐᒥ ᐋᖅᑭᒃᓯᒪᓕᖅᑎᑦᑎᔪᒪᓗᓂ ᐅᓄᖅᑎᒋᓂᖏᓐᓂ ᖃᔅᓯᐅᓂᖏᓐᓄᑦ ᐅᓄᖅᑎᒋᓂᖏᑦ 
ᖃᓄᕐᓗ ᐱᑕᖃᐅᖅᐸᒃᑎᒋᓂᖏᓐᓄᑦ ᖃᔅᓯᐅᓇᓱᒋᔭᐅᓂᖏᑦ ᐊᕗᖓᑲᓪᓚᒃ ᐊᕕᒃᓯᒪᓂᕆᔭᐅᔪᒥ ᓇᐅᑦᑎᖅᓱᖅᓯᓂᐊᕐᓗᓂ. ᖃᕝᕕᒑᕐᔪᐃᑦ ᐱᒻᒪᕆᐅᕗᑦ 
ᐃᓕᖅᑯᓯᑐᖃᒃᑯᑦ ᑮᓇᐅᔭᓕᐅᕋᓱᖕᓂᕐᒧᓪᓗ ᐊᑐᖅᑕᐅᕙᒃᖢᑎᒃ ᐃᓕᖅᑯᓯᑐᖃᖅᑎᒍᑦ ᐊᖑᔭᐅᕙᒃᑐᑐᖃᐅᓪᓗᑎᒃ ᐃᓄᖕᓂᑦ. ᐊᑐᓚᐅᖅᐳᒍᑦ ᑎᒥᖏᓐᓂᒑᖅᑐᒥᒃ 
ᖃᐅᔨᓴᖅᓯᓂᕐᒥᒃ ᓇᓗᓇᐃᓯᔪᒪᓪᓗᑕ ᐃᓛᒃᑰᖅᑐᓂᒃ ᖃᕝᕕᒑᕐᔪᖕᓂᒃ ᒥᖅᑯᖏᓐᓂᑦ ᖃᐅᔨᓴᒐᒃᓴᑎᒍᑦ ᑲᑎᑕᐅᓚᐅᖅᑐᑎᒍᑦ ᐸᒡᕕᓵᕆᔪᖃᙱᖦᖢᓂ 
ᖃᐅᔨᓴᖅᓯᓂᒃᑯᑦ-ᑲᔪᓯᑎᑕᐅᔪᒥᑦ ᖃᐅᔨᓴᕐᓂᕆᔭᐅᔪᒧᑦ ᐋᖅᑭᒃᓱᖅᑕᐅᓯᒪᔪᒧᑦ ᐱᓕᕆᔾᔪᑎᒋᔭᐅᔪᓄᓪᓗ ᑕᒪᓐᓇ ᑲᔪᓯᑎᑕᐅᓪᓗᓂ ᓄᓇᓕᖕᒥᐅᓂᑦ 
ᐊᖑᓇᓱᒃᑎᓂᑦ. ᒫᑦᓯᒥᑦ ᓄᖑᕈᔪᓕᕐᓂᖓᓂᑦ ᒪᐃᒧᑦ ᐱᒋᐊᓕᓵᕐᓂᖓᓄᑦ 2013−ᒥᑦ 2014−ᒥᓗ ᖃᐅᔨᓴᐃᓚᐅᖅᐳᒍᑦ ᐋᖅᑭᒃᑕᐅᓯᒪᔪᓂᒃ 209−ᓂᒃ 
ᓇᑉᐸᖅᑎᖅᑕᐅᓯᒪᔪᓂᒃ ᓇᕆᔾᔨᖅᓯᒪᓪᓗᑎᒃ ᑐᒃᑑᑉ (Rangifer tarandus groenlandicus) ᓂᕿᖓᓂᑦ ᑎᐱᓕᖕᓄᓪᓗ ᓇᕆᐊᓄᑦ ᐅᖓᓯᒌᒃᑎᒋᓂᖃᖅᖢᑎᒃ 
4x4 ᑭᓗᒦᑕᓂᒃ (16−ᓂ ᑭᓗᒦᑕᓂᒃ2) ᐃᓂᓂ ᐱᖓᓱᓄᑦ 10−ᓄᑦ ᐅᓪᓗᓄᑦ ᐱᓕᕆᓂᐅᔪᓄᑦ ᐃᓂᒥ ᐊᖏᓂᖃᖅᑐᒥ 3,344 km2−ᓂᒃ ᐊᒡᒍᐊᓂ ᖃᒪᓂᐅᑉ 
ᑲᑎᖦᖢᒋᑦ ᖃᐅᔨᔭᖃᓚᐅᖅᐳᒍᑦ 21−ᓂᒃ (9F:12M) ᐃᓛᒃᑰᖅᑐᓂᒃ ᖃᕝᕕᒑ2ᔪᖕᓂᒃ ᐊᕐᕌᒎᖕᓂ ᒪᕐᕉᖕᓂ ᖃᐅᔨᓴᕐᓂᖃᖅᑎᓪᓗᑕ, ᐃᓚᒋᔭᐅᓪᓗᑎᒃ 8 
ᐃᓛᒃᑰᖅᑐᑦ ᓇᓗᓇᐃᖅᑕᐅᓚᐅᖅᑐᑦ 2013−ᖑᑎᓪᓗᒍ ᐱᔭᐅᒃᑲᓐᓂᖅᖢᑎᒡᓗ 2014−ᒥ. ᐃᓂᒃᑰᑦᑎᐊᖅᑎᖦᖢᒋᑦ ᐱᔭᐅᓯᓂᖅ−ᐱᔭᐅᒃᑲᓐᓂᖅᓯᓂᕐᓗ (SECR) 
ᐊᑐᖅᑕᐅᔪᓐᓇᖅᑐᓂᒃ ᐊᑐᖅᑕᐅᔪᖃᓚᐅᖅᐳᖅ ᖃᐅᔨᔾᔪᑕᐅᓇᓱᒃᖢᑎᒃ ᖃᔅᓯᐸᓘᓂᖏᓐᓂᒃ ᖃᓄᖅ ᐅᓄᖅᑎᒋᓪᓗᑎᒃ ᑲᑎᖦᖢᒋᓪᓗ ᖃᔅᓯᐅᓂᕆᕙᒃᑕᖏᑦ 
ᖃᕝᕕᒑᕐᔪᐃᑦ ᑕᒫᓂ ᓈᓴᐃᕝᕕᐅᔪᒥ ᖃᖓᑐᐃᓐᓇᒃᑯᑦ. ᐃᒪᓐᓇᐅᒐᔪᓚᐅᖅᐳᖅ, ᐅᕝᕙᓘᓐᓃᑦ ᖃᕝᕕᒑᕐᔪᐃᑦ ᐅᓄᖅᑎᒋᓂᖏᑦ 2.36−ᖑᖃᑦᑕᓚᐅᖅᐳᑦ /1,000 
km2 (SE = 0.34) 2013−ᒥ ᐊᒻᒪᓗ 1.66−ᖑᓪᓗᑎᒃ ᖃᕝᕕᒑᕐᔪᐃᑦ/1,000 km2 (SE = 0.29) in 2014. ᖃᔅᓯᐅᓇᓱᒋᔭᐅᓂᖏᑦ ᑕᕝᕙᓂᑦᑕᐃᓐᓇᖅ 
ᐅᓄᖅᑎᒋᓂᖏᑦ (ᖃᔅᓯᐅᓂᕆᔭᖏᑦ ᖃᕝᕕᒑᕐᔪᐃᑦ ᑕᒫᓂ ᐊᑐᖅᑕᐅᔪᒥ ᖃᐅᔨᓴᕐᕕᒃᑖᕐᕕᐅᕙᒃᑐᒥ) 21−ᖑᓚᐅᑦᐳᑦ (CI=18-26) 2013−ᒥ 14−ᖑᓪᓗᑎᒡᓗ 
(CI=11-19) 2014−ᒥ. ᐃᓂᒋᔭᐅᔪᒥ ᖃᔅᓯᐅᓇᓱᒋᔭᐅᓂᖏᑦ ᖃᓂᒃᓴᓚᐅᖅᐳᑦ ᖁᑦᑎᖕᓂᖅᓴᐅᕌᕐᔪᒃᖢᑎᒡᓘᓐᓃᑦ ᖃᔅᓯᐅᓂᕆᔭᖏᓐᓂᑦ ᐃᓛᒃᑰᖅᑐᑦ 
ᖃᕝᕕᒑᕐᔪᐃᑦ ᖃᐅᔨᔭᐅᔪᑦ ᖃᐅᔨᓴᕐᕕᐅᔪᒥ ᐃᓂᒥ ᑕᒪᐃᓐᓄᑦ ᐊᑐᓂᑦ ᐊᕐᕌᒍᒋᔭᐅᔪᓄᑦ, ᑕᒪᒃᑯᐊᓗ ᑕᑯᑎᑦᑎᓪᓗᑎᒃ ᑕᒪᓐᓇ ᖃᐅᔨᓴᕐᓂᕆᔭᐅᔪᖅ 
ᑲᔪᓯᓂᖃᑦᑎᐊᓚᐅᕐᓂᖓᓂᒃ ᖃᐅᔨᔾᔪᑕᐅᓪᓗᓂ ᑕᒪᐃᓐᓂᑦᑎᐊᖅ ᖃᕝᕕᒑᔪᖕᓂᒃ ᑕᒫᓂ ᖃᐅᔨᓴᕐᕕᐅᔪᒥ ᐊᒻᒪᓗᑦᑕᐅᖅ ᑕᒪᑐᒪ ᖃᐅᒡᔨᓴᕐᕕᐅᔫᑉ 
ᖃᓂᖏᔭᖓᓂ ᐃᓂᒥ.  

ᐊᑐᖅᑕᐅᙳᐊᕐᓂᖏᑦ ᖃᐅᔨᓴᖅᓯᓂᕐᒧᑦ ᐊᑐᖅᑕᐅᓇᔭᖅᑐᑦ (ᓇᑉᐸᖅᑎᖅᑕᐅᓯᒪᔪᑦ ᐊᑯᑦᑐᓈᖅᑕᐅᓯᒪᓂᖏᑎᒍᑦ ᐱᓕᕆᕝᕕᐅᔪᓪᓗ ᖃᓄᖅ ᐊᖏᑎᒋᓂᖏᑎᒍᑦ) 
ᐃᒪᓐᓇᐅᑦᑰᔨᑎᑦᑎᕗᑦ, ᐊᖏᒡᓕᒋᐊᖅᑎᑦᑎᓂᖅ ᓇᑉᐸᑦᑎᑦᑕᐅᓯᒪᔪᑦ ᐊᑯᓐᓂᖏᓐᓂᒃ ᑕᐃᒪᐃᓕᕐᓂᕐᒥᓂᓗ ᐅᓄᕈᓐᓃᖅᑎᑦᑎᒋᐊᖅᖢᑎᒃ ᖃᔅᓯᐅᓂᕆᔭᖏᓐᓂᒃ 
ᓇᑉᐸᖅᑕᐅᓯᒪᔪᑦ ᖃᐅᔨᓴᕐᕕᐅᔪᑦ ᐊᖏᒡᓕᒋᐊᖅᑎᑦᑎᔪᓐᓇᖅᐳᑦ ᖃᕝᕕᒑᔪᐃᑦ ᖃᐅᔨᓴᖅᑕᐅᓂᖏᓐᓄᑦ ᓱᓕᓂᖅᓴᐅᓗᑎᒡᓗ ᖃᔅᓯᐅᓇᓱᒋᔭᐅᓂᖏᑦ. 
ᖃᕝᕕᒑᕐᔪᐃᑦ ᑕᐅᕙᓂ ᐃᓂᒦᑦᑐᑦ ᐅᓄᙱᑦᑐᑯᓘᓪᓗᑎᒃ ᐱᑕᖃᖅᐳᑦ ᓴᖅᑭᕝᕕᐅᕙᓪᓕᐊᓪᓗᑎᒡᓗ ᐅᓄᖅᓯᕙᓪᓕᐊᔪᓄᑦ ᐃᓄᖕᓂᒃ 
ᑕᐅᕙᓃᑦᑐᖃᓕᖅᐸᖕᓂᖓᓂᒃ, ᐱᑕᖃᖅᐸᒌᖅᑐᓄᑦ ᐱᓕᕆᐊᖑᒪᓂᐊᖅᑐᓄᓪᓘᓐᓃᑦ ᐅᔭᕋᕐᓂᐊᕐᕕᐅᔪᒪᔪᓂ ᐊᖑᓇᓱᒃᐸᖕᓂᕆᔭᐅᔪᒥᓗ ᐆᒪᔾᔪᑎᒋᓂᐊᕐᓗᒋᑦ. 
ᖃᐅᔨᔭᕗᑦ ᖃᐅᔨᓴᕐᓂᕐᒧᑦ ᐃᑲᔪᖅᐳᑦ ᑐᙵᕕᔭᐅᔪᒥ ᑎᑎᕋᖅᑕᐅᓯᒪᔪᓂᒃ ᖃᕝᕕᒑᕐᔪᐃᑦ ᖃᓄᐃᓕᖓᓂᖏᓐᓄᑦ ᑲᓇᖕᓇᖅᐸᓯᖕᒥ ᐅᑭᐅᖅᑕᖅᑐᒥ 
ᓇᐹᖅᑐᖃᙱᑦᑐᒥ ᑕᒪᓐᓇᓗ ᐊᑐᖅᑕᐅᔪᓐᓇᖅᖢᓂ ᐋᖅᑭᒃᓯᔾᔪᑕᐅᓗᓂ ᐊᕕᒃᓯᒪᓂᕆᔭᐅᔪᓂ ᖃᔅᓯᐅᓇᓱᒋᓐᓈᓂᕐᓂᒃ ᓯᕗᓂᒃᓴᒥ ᓇᐅᑦᑎᖅᓱᖅᓯᓂᐅᔪᒫᖅᑐᒧᑦ. 
ᖃᔅᓯᐅᓇᓱᒋᓐᓈᓃᑦ ᐊᑐᖅᑕᐅᔪᓐᓇᖅᐳᑦ ᖃᐅᔨᓴᖅᓯᓂᐊᕐᓗᓂ ᒫᓐᓇ ᐊᖑᓂᕆᔭᐅᕙᒃᑐᓂᒃ, ᐱᑎᑦᑎᔪᓐᓇᖅᐳᑦ ᖃᔅᓯᐅᓂᖏᓐᓄᑦ ᑐᙵᕕᒋᔭᐅᓂᐊᖅᑐᒥᒃ 
ᐋᖅᑭᒃᓯᒪᓕᖅᑎᑦᑎᔪᒪᓪᓗᓂ ᓯᕗᓂᒃᓴᒥ ᖃᔅᓯᕌᕈᓐᓇᕐᓂᕐᒧᑦ ᐃᓱᓕᑦᑕᕐᕕᐅᓇᔭᖅᑐᓂᒃ ᐃᑲᔪᖅᑐᐃᓂᐊᖅᖢᓂᓗ ᐅᖃᐅᓯᐅᔪᓂᒃ ᓄᓇᕗᒻᒥ ᐊᕙᑎᓕᕆᓂᕐᒧᑦ 
ᑲᑎᒪᔨᖏᑕ ᕿᒥᕐᕈᐊᖅᓯᒃᑲᓐᓂᕐᓂᕐᒧᑦ ᐊᑐᖅᐸᒃᑕᖓᓂᒃ. ᑕᒪᓐᓇ ᐱᓕᕆᖃᑎᒌᒃᖢᓂ ᖃᐅᔨᓴᖅᓯᓂᕐᒧᑦ ᐱᓕᕆᐊᖑᔪᖅ ᐱᓕᕆᖃᑎᒋᔭᐅᓪᓗᑎᒃ 
ᖃᒪᓂ’ᑐᐊᕐᒥᐅᓄᑦ ᐊᖑᓇᓱᒃᑐᓕᕆᔩᑦ (HTO−ᑯᑦ) ᐱᑎᑦᑎᖃᑦᑕᖅᓯᒪᕗᖅ ᐱᐅᒋᔭᐅᑦᑎᐊᖅᑐᒥᒃ ᐊᔪᕈᓐᓃᖅᓴᖅᑎᑦᑎᓂᕐᒥᒃ, ᐃᖅᑲᓇᐃᔭᖅᑎᑦᑎᓂᕐᒥᒃ 
ᐱᓕᕆᔾᔪᑎᓄᓪᓗ ᓅᑎᑦᑎᓂᕐᒥᒃ ᐊᖑᓇᓱᒃᑐᓕᕆᔨᒃᑯᑦ ᐃᓚᒋᔭᖏᓐᓄᑦ. ᖃᐅᔨᔭᕗᑦ ᐃᒪᓐᓇᐅᖅᑰᔨᑎᑦᑎᕗᑦ, ᐃᓚᐅᑎᑦᑎᓂᖅ ᓄᓇᓕᖕᒥᐅᓂᒃ ᐊᖑᓇᓱᒃᑎᓂᒃ, 
DNA=ᒥᒃ ᑐᙵᕕᓖᑦ ᖃᐅᔨᓴᕐᓃᑦ ᒪᓂᒪᑎᑦᑎᕗᑦ ᐊᑐᖅᑕᐅᑦᑎᐊᕈᓐᓇᖅᑐᓂᒃ ᐊᑭᑐᓗᐊᙱᑦᑐᓂᒡᓗ ᐊᑐᖅᑕᐅᔪᓐᓇᖅᑐᓂᒃ ᓇᐅᑦᑎᖅᓱᖅᓯᓂᐊᕐᓗᓂ 
ᖃᕝᕕᒑᕐᔪᐃᑦ ᖃᔅᓯᐅᓂᕆᔭᖏᓐᓂᒃ ᓇᐹᖅᑐᖃᙱᑦᑐᒥ. ᐱᐅᓂᖅᓴᒃᑯᑦ ᑐᑭᓯᐅᒪᔪᒪᓗᓂ ᖃᕝᕕᒑᕐᔪᐃᑦ ᖃᔅᓯᐅᓂᖏᓐᓄᑦ ᑕᐅᕙᓂ ᐃᓂᒥ, 
ᐃᒪᓐᓇᐅᖁᔨᓇᔭᖅᐳᒍᑦ, ᐊᑯᓂᐅᔪᒥᒃ ᓇᐅᑦᑎᖅᓱᖅᓯᖁᔨᓗᑕ ᐃᓚᐅᑎᓪᓗᒋᑦ ᓄᓇᓕᖕᓂ ᐊᖑᓇᓱᒃᑐᓕᕆᔨᒋᔭᐅᔪᑦ ᑮᓇᐅᔭᓕᐅᕋᓱᒡᕕᐅᕙᒃᑐᓪᓗ. ᑕᒪᓐᓇ 
ᖃᐅᔨᓴᕐᓂᖅ ᑕᑯᑎᑦᑎᕗᖅ ᑲᔪᓯᓂᖃᑦᑎᐊᕈᓐᓇᕐᓂᖏᓐᓂᒃ ᑲᑐᔾᔭᐅᓪᓗᑎᒃ ᖃᐅᔨᓴᕐᓂᕐᒧᑦ ᐱᓕᕆᐊᖑᔪᑦ ᑐᓴᖅᑎᑦᑎᔪᒪᓂᐊᕐᓗᓂ ᐊᐅᓚᑦᑎᔨᒋᔭᐅᔪᓂᒃ.   

ᐅᖃᐅᓯᓪᓗᐊᑕᐃᑦ: Gulo gulo, ᖃᕝᕕᒑᕐᔪᒃ, DNA−ᖑᓂᕋᖅᑕᐅᔪᖅ, ᖃᓄᖅ ᐱᑕᖃᖅᑎᒋᓂᖏᑎᒍᑦ ᖃᔅᓯᐅᓇᓱᒋᔭᐅᓂᖏᑦ, ᖃᒪᓂᕐᒥ, ᑭᕙᓪᓕᕐᒥ, ᓄᓇᕗᒻᒥ, 
ᖃᔅᓯᐅᓂᕆᔭᖏᑦ, ᐃᓂᒥᒃ ᐊᑐᓪᓚᕆᒡᓗᓂ ᐱᓯᖃᑦᑕᕐᓂᖅ−ᐱᒃᑲᓐᓂᖅᓯᖃᑦᑕᕐᓂᖅ. 

 


